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• европейские и азиатские кабаны различной территориальной

локализации;

• коммерческие и локальные породы свиней - крупная белая,

йоркшир, ландрас, дюрок, пьетрен, белая короткоухая, уржумская,

аксайская, кахибская, ливенская, семиреченская, кемеровская, венгерская

мангалица, украинская степная белая, украинская степная рябая,

муромская, брейтовская, черно-пестрая белорусская, красная белопоясая,

украинская степная, белорусская мясная, эстонская беконная, скороспелая

мясная, беркшир и др.;

В коллекции представлены образцы свиней почти всех ведущих

международных племенных компаний.

В коллекции ткани и ДНК УНУ «Банк генетического материала домашних 

животных и птицы» ФГБНУ ФНЦ ВИЖ им. Л.К. Эрнста 

содержится более 80000 образцов свиней и кабана



Черепа свиней крупной белой породы

Черепа свиней сибирской северной породы

Краниологическая коллекция свиней Государственного музея животноводства имени 

Е.Ф. Лискуна РГАУ-МСХА имени К.А. Тимирязева 

Коллекция включает в себя

107 черепов 20 пород и 4 типов,

разводимых в СССР.

Большинство экспонатов было

собрано в 70-х гг. XX в. из

передовых хозяйств на

территории Советского Союза

(племзавод «Константиново»

Московской области, племзавод

«Соколовка» Кировская области,

племзавод «Катунь» Алтайского

края, племенной репродуктор

«Индустрия» Московской

области и др.).

Череп свиньи уржумской породы

Череп свиньи крупной белой породы
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Определение генетического 
разнообразия в популяциях

Микросателлитный анализ

Определение породной принадлежности и контроль чистопородности 

Подтверждение происхождения животных

17887 Поросенок 160 160 233 235 111 113 122 122 166 166 251 271 95 95 139 149 213 213

04973к Свиноматка 160 160 235 247 111 111 120 122 166 166 251 271 93 95 149 149 213 213

31174 Хряк 148 160 233 235 111 113 122 122 166 166 245 251 95 95 139 153 195 213

61219 Поросенок 160 160 235 249 103 113 120 122 166 174 245 245 95 111 139 151 213 213

04621к Свиноматка 148 160 235 245 111 113 122 122 166 176 245 271 95 111 139 151 211 213

22231 Хряк 160 160 239 249 103 103 120 120 174 174 245 249 95 107 151 151 209 213

Отец

F1

Мать



Анализ митохондриальной ДНК кабана

Медианная сеть популяций кабана EU_WB и AS_WB построенная на 

основании полиморфизма D-петли мтДНК



Эффективная система для высокопроизводительно SNP-генотипирования и других областей применения ПЦР с

детекцией по конечной точке. Характеризуется простыми протоколами рабочих процессов для мультиплексного

генотипирования SNP. Комплектация предусматривает возможность проведения анализа в формате 192/24

Использование системы высокопроизводительного 

генотипирования Fluidigm EP1 

Маркеры в панели: RYR, DMD, CCKAR, ESR, 

ECR, MC4R, MUC4, HMGA



Генотипирование в режиме «реального времени»



Маркеры продуктивности и гены наследственных дефектов свиней

Воспроизводи-
тельные качества

Мясные и 
откормочные 

качества

Устойчивость к 
заболеваниям

Наследственные 
дефекты

ESR1 IGF2 ECR-F18/FUT1 RYR1

NCOA1 MC4R MUC4 RN

LIF1 POU1F1 WUR 10000125 KPL2

BF PRKAG3 – 4 SNP DMD

FSHB CTSD BBS9

PRLR HMGA1 PNKP (LA3)

RBP4 CCKAR POLR1B (LA1)

EPOR CAST – 2 SNP TADA2A (DU1)

H-FABP – 2 SNP URB1 (LA2)

SCD



Частота встречаемости носителей генетических дефектов свиней

Порода число групп количе
ство 

голов, 
n

AN, % AA, %

RYR1

Крупная белая, 

йоркшир
18 1346 2,23 0

Ландрас 17 1131 2,12 0

Дюрок 7 408 2,94 0

Пьетрен 5 155 34,84 1,94

DMD

Ландрас 6 1248 2,8 10,42

BBS9

Крупная белая 2 517 9,9 -



Продуктивность свиней с учетом генотипа по BBS9



Генотип n ССП, г В100, дн Вес финал Толщина 

шпика, 

мм

Толщина 

шпика, 

приведенн

ая к 100 

кг

Глубина 

мышцы, 

мм

Глубина 

мышцы, 

приведенн

ая к 100 

кг

Ландрас

AA 9023 876,82 153,31 119,98 12,57 10,84 66,43 62,09

AG 21589 829,06 159,70 114,83 13,42 11,87 62,56 59,17

GG 7288 789,58 165,09 109,90 13,89 12,73 59,68 57,41

Крупная белая

AA 39151 812,87 161,07 113,22 11,01 9,62 62,51 59,30

AG 5144 770,51 167,47 109,05 11,94 10,96 60,05 57,87

Мясная и откормочная продуктивность свиней с учетом генотипа отца по IGF2
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Племенная ценность по показателям мясной и откормочной 

продуктивности у хряков с различными генотипами по DMD 

EBVPRC – скороспелость в дн., EBVADG – среднесуточный прирост в г, EBVBF –толщина шпика в

мм, EBVMD – глубина мышцы в мм, EBVLEAN – выход постного мяса в процентах, n – кол-во

голов.

*** – p ≤ 0,001; ** – p ≤ 0,01; * – p ≤ 0,05.

Генотип EBVPRC EBVADG EBVBF EBVMD EBV LEAN

n 324 324 324 253 238

C0 -0,33±0,11 0,26±1,16 0,00±0,09 0,07±0,18 0,09±0,11

T0 -1,24±0,25*** -0,17±2,53 -0,09±0,21 -0,74±0,37*** 0,02±0,22
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Mum - мумий на гнездо в %, AW - возраст отъема в дн., WWT - вес гнезда к отъему в кг,

WWP - вес поросенка к отъему в кг, df – степени свободы, F – критерий Фишера.

*** – p ≤ 0,001; ** – p ≤ 0,01; * – p ≤ 0,05.

Анализ варианс воспроизводительных качеств дочерей хряков с 

различными генотипами

Признак
Гены HMGA1 CTSD DMD

df 2, 111 2, 111 1, 111

Mum F 5,68*** 0,17 6,45***

AW F 3,45* 3,67* 5,90**

WWT F 1,11 3,22* 0,00

WWP F 0,53 6,51* 0,43
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Порода Признак EBV хряков
Собственная 

продуктивность

Продуктивность 

потомков

Крупная 

белая

BWend - GG-CC-AA-AA-AA GG-CC-AA-AA-AA

ADG AG-CC-AG-AA-AG GG-CC-AA-AA-AA AG-CC-AA-AA-AA

PRC/AGE100 GG-CT-AA-AA-AA AG-CC-AA-AG-AG AG-CC-AA-AA-AA

BF100 GG-CC-GG-AA-AG AG-CC-AA-AA-GG AG-CC-AA-AA-GG

MD100 GG-CT-AA-AA-AA AG-CC-AA-AA-GG GG-CC-AA-AG-GG

LEAN100 AG-CC-AA-AA-GG AG-CC-AA-AA-GG AG-CC-AA-AA-GG

Ландрас

BWend - GG-CC-AA-GG-AA GG-CC-AA-AG-AG

ADG GG-CC-AA-AG-AG GG-CC-AA-GG-AA GG-CC-AA-AG-AG

PRC/AGE100 AG-CC-AA-AG-GG GG-CC-AA-GG-AA GG-CC-AG-GG-GG

BF100 GG-CT-AG-AG-GG GG-CC-AA-GG-AG GG-CT-AA-AG-GG

MD100 GG-CC-AA-AG-GG GG-CC-AA-GG-GG GG-CT-AG-AG-AG

LEAN100 GG-CT-AG-AG-GG GG-CC-AA-AG-GG GG-CT-AA-AG-GG

Дюрок

BWend - - GG-TT-AG-AA-GG

ADG GG-TT-AG-AA-AG - GG-TT-AG-AA-GG

PRC/AGE100 GG-TT-AA-AA-AG - GG-TT-AA-AA-AA

BF100 GG-CT-AG-AA-GG - GG-CC-AA-AA-AA

MD100 GG-CC-AG-AA-AG - GG-CC-AA-AA-AG

LEAN100 GG-CT-AG-AA-GG - GG-CT-AA-AA-AG

Комплексные генотипы хряков изучаемых пород по ДНК-маркерам 

CCKAR, HMGA1, CTSD, IGF2 и MC4R, ассоциированные с желательным 

проявлением признаков

BWend – живая масса по завершении тестирования в кг, ADG – среднесуточный прирост в г, PRC – скороспелость в дн. (для расчета 

EBV), AGE100 – возраст достижения живой массы 100 кг в дн., BF100 – толщина шпика, приведенная к массе 100 кг, в мм, MD100 –

глубина мышцы, приведенная к массе 100 кг, в мм, LEAN100 – выход постного мяса, приведенный к массе 100 кг, в %.



Создание панели маркеров для контроля происхождения, 

включающей ДНК-маркеры

Назначение Количество SNP

SNPs используемые для 

достоверности происхождения

200

LoF мутации и генетические 

дефекты

20

SNP ассоциированные с экономически-значимыми 

признаками

Воспроизводительные 

признаки

10

Иные признаки 10

Мясные и откормочные 

качества

10

Признаки кормового 

поведения

10

Всего 260



Биочип включает:

• 70231 SNP для всех основных пород свиней

• Среднее расстояние между маркерами ~ 42 кб

• 20 ключевых мутаций

GGP Porcine HD Array

База данных геномной вариабельности свиней содержит данные более 3000 свиней

различных пород и кабана

Полногеномное генотипирование свиней

Центр коллективного пользования научным оборудованием «Биоресурсы и 
биоинженерия сельскохозяйственных животных»



Admixture plot c числом компонент 9, 10, 12 Neighbour-joining tree диаграмма

Популяционно-генетический анализ на основе полногеномных данных 



ADMIXTURE плот исторических и современных свинейТепловая карта исторических и современных свиней

Полногеномный анализ истоических и современных 

образцов свиней крупной белой породы
PCA плот исторических и современных свиней крупной белой породы
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